Greyhound Meeting 2013

am 26.10.2013 in Gelsenkirchen

Strategiekonzepte zur
Problematik des Ruckbisses
beim Greyhound




Der Standard:
Wunschvorstellung und Zielgrole in der Zucht

Fang: Kraftige und gut geformte Kiefer.

Lefzen: Sehr trocken. Die obere Lefze bedeckt knapp die
untere. Die untere bildet keinen betonten Mundwinkel.
Die Lefzen sind fein, straff und dunkel pigmentiert.
Kiefer / Zahne: Kréaftige Kiefer mit einem perfekten,













Das ,,normale‘ Scherengebiss




Definition des Rlckbisses (Brachygnathia inferior):




Pseudo-Ruckbiss durch vorstehende obere
Schneidezahne




Man kann zusammenfassen:

Rickbiss ist ein allgemeines Problem bei Saugetieren,
die Regulation des Wachstums ist gestort.

Beim Hund koénnen durch das starke ineinander greifen
der Zahne schwerwiegende Beeintrachtigungen
entstehen




Welche kausalen Faktoren fuhren zum Ruckbiss?

Die regulierenden Elemente sind unbekannt. Tatsache ist,
dass die endgultige Form des Gesichtsschadels in hohem
Male, genetisch kontrolliert, festgelegt ist. Bis ins feinste
Detalil sind ,,Gesichtsztge* familiar typisch auf der DNA-




Die Suche nach Einfllssen der Zahngrofie der bleibenden
Zahne (Alveolen-Volumen) fiihrte zu Studien, bei denen
die Auswirkung der Entfernung der Zahnkeime untersucht

wurde.

Es liegt nahe, dass die ZahngrdRe das Kieferwachstum
stimuliert.




Es gibt Erkrankungen oder Fehlernahrungen, die
Gebissveranderungen hinterlassen:

Staupe-Gebiss
Rachitis

Traumata




Informationen Uber Falle von Ruckbiss

Inspektion der Welpen bei der Wurfabnahme  ****

**

Nachzuchtkontrolle

Zuchtzulassungsprifung

Korung

Ausstellung



Wo liegen die Probleme der
Merkmalserfassung?

Rickbiss liegt in verschiedenen Schweregraden
vor! Muss man da differenzieren? Was ist noch
normal (Frel), was bedeutet ,,leichter Ruckbiss®,
was Ist Starker Ruckbiss? Beurteiler mussen
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Wissen steht vor Handeln

Bel der Wahl einer das Problem gut
beschreibenden Merkmalsdefinition und einer
reprasentativen, moglichst vollstandigen
Merkmalserfassung ist man in der Lage, die




Handeln folgt dem Wissen

Curatives ,,Nachbessern
In veterindrmedizinischen Kliniken fir
Zahnhellkunde




Ist RUckbiss denn erblich?

Ist die Anlage ererbt, wird die Anlage
vererpbt?

Der Nachwelis ergibt sich aus:
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Beispiel der Rottweller Hindin Sara, S-Wurf
des Zwinges XX

Als Welpe Ruckbiss, ZTP 1993 bestanden, im
eigenen Zwinger zur Zucht eingesetzt:

V -Wurf
W-Wurf
Y -Wurf
A -Wurf

8 Welpen
8 Welpen
4 \Welpen
5 Welpen

25 Welpen

5
8
4 Ruck
4 Ruck

Rickbiss
Rickbiss

DISS
DISS

21 Ruc

kbiss




Beispiel der Rottweliler Hindin Edda,
als Welpe Ruckbiss, ZTP 1994 bestanden:

A -Wurf 7 Welpen 6 Rickbiss




Dagegen steht eine grof3e Anzahl fehlerfreier
Zuchthunde mit fehlerfreier Nachzucht, aber
auch fehlerfreier Eltern, mit betroffenen
Nachkommen.

Fehlerfreie Eltern sind keine Garantie fir




Als Erblichkeit (Heritabilitat) bezeichnet

man im engeren Sinn die Ubereinstimmung
der Nachkommen mit ihren Eltern in dem

Kriterium, flr das diese Erblichkelit gilt.

Heritabilitat fir eine Rickbissfeststellung bei
der Wurfabnahme durch unterschiedliche
Zuchtwarte i1st 0,25 bzw. 25%.



Die Merkmalserfassung ist also
Informativ, nicht sicher, aber geeignet,
daraus Prognosen der Vererbung
abzuleiten.

Zilchten heilst, aus diesen Prognosen
Konsequenzen zu ziehen, mit dem Ziel,




Jede Zucht sollte in einem geregelten, genau
definierten Zuchtprogramm ablaufen. Ein Zuchtplan
sollte fr jedes Detail des Zuchtzieles separat
aufgestellt werden, mindestens flr die Zucht-
Schwerpunkte:

Zuchtplan zur Reduktion des Rickbisses
Zuchtplan zur Forderung der Lebensdauer
Zuchtplan zur Forderung der Rennleistung

USW.




Zuchtplan -Varianten als Strategiekonzepte




Was ist ein Zuchtprogramm

Ein Zuchtprogramm ist ein geplanter und
nach diesen geplanten Regel ablaufender
Zlchtungsprozess.




Ein Zuchtplan beschreibt den Zlchtungsprozess
und enthalt folgende Angaben:

1. Er begrundet die ZuchtmalRhahmen

2. Er beschreibt, an welchen Tieren mit welcher Methode
Informationen gesammelt werden.

3. Er beschreibt, wie die Vererbungserwartung der
Zuchttiere ermittelt wird.




Beispiel:

1.

2.

In der Rasse X kommt, wenn auch in seltenen Fallen,
leidensrelevanter Ruckbiss vor, daher sind fur Zuchter
nachfolgend Regelungen verbindlich.

Als Information flr die Betroffenheit dient der von
speziell geschulten Zuchtwarten festgestellte
Kieferstatus zum Zeitpunkt der Wurfabnahme um die
8. Lebenswoche. Die Einstufung erfolgt in 3




3. Es wird angenommen, dass die Vererbung
dem Befallsgrad (0-1) proportional ist:
(Eigenleistungsprufung).

4. Es durfen nur Tiere mit einwandfreiem
Scherengebiss zur Zucht eingesetzt werden.




SE = SD * Aussagekraft des Selektionskriteriums

Uber die Selektionsdifferenz kann man sehen, ob
die Auflagen zu einer Zuchtselektion fuhrt

und am Zuchtfortschritt kann man sehen, wie




Es gilt folgende Rechnung zur Wertung des
Verfahrens:

Frequenz in der Rasse 3%. Bei 0-1 Codierung ist
der Rassedurchschnitt 0,03
der Elterndurchschnitt 0,00

Die Selektionsdifferenz -0,03




Der Zuchtfortschritt im Promillebereich geht
In der Regel in Zufallsschwankungen unter
und rechtfertigt solche Aufwendungen nicht.

Das Verfahren ist nicht empfehlenswert, denn




Es gibt viele freie Tiere, die RUckbiss vererben, daher
ISt es wichtig, Zusatzinformationen zu bericksichtigen:

Beispiel: Freie Tiere aus freien Wurfen sind in
der Vererbungsprognose ginstiger zu werten als
freie Tiere mit betroffenen Wurfgeschwistern!




Das kann im Zuchtplan zu folgender
Konsequenz fuhren:

3. Da freie Tiere aus Wurfen mit betroffenen Tieren
eine schlechtere Vererbungsprognose haben wird
zwischen frel und frei* unterschieden, wobel der
Status frei* betroffene Wurfgeschwister anzeigt.

4. Es durfen nur Tiere mit einwandfreiem
Scherengebiss zur Zucht verwendet werden. Tiere
mit dem Status frer* durfen nur an Tiere mit Status
frel gepaart werden.




Es gilt wieder folgende Rechnung zur Wertung des
Verfahrens:

Frequenz in der Rasse 3%. Bei 0-1 Codierung ist
der Rassedurchschnitt 0,03
der Elterndurchschnitt 0,00

Die Selektionsdifferenz -0,03

Wenn die Rasse am Ende des ersten Zuchtjahres




Was ist mit freien Tieren, deren Eltern den Status
frei* haben, die betroffene Geschwister in anderen
Wirfen haben, die betroffene Nachkommen haben
obwohl sie aus frei X frel Paarungen stammen, wie
berticksichtigt man die Rate der Betroffenheit?




Wenn man Uberzeugt ist, dass die Wirkung der
Gene sich auch in Verwandten offenbart und die
Verwandteninformationen zur besseren
Beschreibung der Vererbung dienen konnen, ist
der Weg zur korrekten

ZUCHTWERTSCHATZUNG




Das kann im Zuchtplan zu folgender
Konsequenz fuhren:

3. Fur alle Tiere wird ein Zuchtwert berechnet, der die
Vererbungserwartung erwartungstreu schatzt. Die
Zuchtwertschatzung erfolgt durch ein anerkanntes Verfahren
auf der Basis gemischter Modelle (Mixed Model Prediction,
BLUP). Die Werte werden auf das Rasseniveau (100) und ein
mittlere Abweichung von 10 Punkten standardisiert.

4. Es durfen nur Tiere miteinander gepaart werden, wenn sich
daraus fur den Wurf ein vertretbar niedriges Risiko ergibt.
Das Risiko wird durch den mittleren Zuchtwert beider Eltern
beschrieben. Als Grenzwert flr die Paarung wird derzeit 110
festgelegt. Niedrigere Werte sind anzustreben!



Aus dem Zuchtplan I&sst sich nicht ableiten, was
Zuchter tun, daher ist es wichtig festzustellen,
welche Uberlegenheit die Zuchttiere im
Zuchtwert gegenlber der Rasse erreichen.

und welcher Erfolg durch das Programm realisiert
wird.




Konnte es sein, dass ein rezessives
Merkmal die Wachstumsstorungen
verursacht?

Die Zuchtwertschatzung funktioniert auch dann,




Bel monogenen rezessiven Merkmalen
sind Verwandteninformationen
unverzichtbar.

Far jedes Tier wird berechnet, mit welcher
Wahrschemllchkelt das Tier frei (AA)

Ist ein Gentest verfugbar, werden die

Genotypen sicher bestimmt.




Beispiel flr einen Zuchtplan flr ein monogenes Merkmal,
flr das es einen Gentest gibt:

1. Allgemeines

Der Deutsche Jagdterrier gehort zu den Rassen, bel denen
Primare Linsenluxation (PLL) auftreten kann. Aus der
Verpflichtung des Vereins nach § 2.4 und § 3.4 der




2. Bestimmung des Erbfehlerrisikos

Es wurde wissenschaftlich nachgewiesen, dass ein mutiertes Gen
fur Linsenluxation verantwortlich ist. Der Deutsche Jagdterrier-
Club e.V. (DJTC) bedient sich zur Berechnung des
Erbfehlerrisikos einer anerkannten Methode, um das Risiko fur
die Vererbung der Disposition fir PLL zu beschreiben. Dazu wird
das Verfahren GGW (Geschétzte Genotyp-Wahrscheinlichkelit)
unter Einbeziehung der Informationen von allen Verwandten
verwendet. Fur jeden Hund wird die Wahrscheinlichkeit
angegeben, den Genotyp N/N (reinerbig gesund), N/m




3. Information

Als Informationen fur die Risikoberechnung dienen alle
bisher bekannt gewordenen Erkrankungsfalle sowie alle
Ergebnisse von Gentests. Fir die zuknftigen Meldungen
bedarf es der Bestatigung durch den Gentest. Die




4. Zeitpunkt der Berechnung/Informationspflicht

Die Berechnung der Genotypenwahrscheinlichkeit wird nach
Moglichkeit sofort nach dem bekannt werden eines neuen LL-
Falles durchgefihrt. Die aktuellen Daten sind den Zichtern
zuganglich zu machen. Vierteljahrlich, zu Anfang des Quartals,
sind die Listen und/oder DOGBASE an Vorstand, den
Zuchtbeirat sowie an die Landeszuchtwarte zu verschicken. Die
darin aufgefihrten Daten sowie die Ergebnisse der Gentests




5. Auflagen

Hunde, die nach der Zuchtordnung zur Zucht
zugelassen sind aber Trager der PLL-Mutation sein
konnten, dirfen nur mit Partnern gepaart werden,
bei denen durch Gentest sicher nachgewiesen ist,
dass sie genetisch frei sind (PLL-N/N). Der Zlichter




6. Zuchtzulassung

Ab dem 01.01.2010 werden nur noch Deckriden
neu zur Zucht zugelassen, die den Genotyp PLL-
N/N haben. Hlindinnen mit dem Genotyp m/m
werden von der Zucht ausgeschlossen. Ab dem
01.01.2015 durfen nur noch freie Hunde (N/N) In
der Zucht eingesetzt werden.




7. \Verstole

Verstolie gegen die Auflagen des Zuchtplanes werden als
VerstoRe gegen die Zuchtordnung geahndet.

8. Gewahrleistung der Zuchter

Zusammen mit der Ahnentafel erhalt der Kéufer eine
Gewahrleistungszusage beziglich der LL des Welpen.
Zur Abdeckung des unkalkulierbaren Restrisikos ist vom
Deutschen Jagdterrier-Club e.V. eine Solidarkasse zu
organisieren, aus der u.a. betroffene Besitzer unterstitzt

© Beuing, 2009




Ein Vergleich Zuchtwertschatzung - GGW

Caninus-Engstand (CE) beim Spaniel
Dissertation Christoph Fuest

Es wurde sich in das Jahr Anfang 2010
zurtickversetzt und mit den Daten
einschlie3lich 2009 eine Prognose fur die

/\ 0 )10 berechne NTVWE NG




ZU guter Letzt:
Genomische Zuchtwertschatzung

Informatuionen aus der DNA, Varianten an einzelnen
Positionen nahe funktionaler Gene, konnen helfen
den Weg interessanter Gene nachzuvollziehen. Dazu
dient zunachst eine Lernstichprobe, aus der
abgeschatzt wird, welche Marker-Varianten
bevorzugt mit positiven oder negativen Genen

assoziiert sind.




Markerzuchtwerte (Genomische Zuchtwerte)

Ist die Summe dieser Effekte Uber alle
Interessanten Genorte, die dieses Merkmal
steuern. Direkte Genwirkungen, die sich im
Phanotyp zeigen, bleiben unbericksichtigt.

Besonders interessant, wenn aus der
Abstammung keine Differenzierung moglich
Ist, wenn ein Phanotyp nicht realisierbar ist,
ZU spat kommt, oder zu ungenau ist.




Marker-unterstutzte Selektion (MAS)

Genomische Markerinformationen werden als
Zusatzinformationen zu den Phanotypen
verarbeitet. Die Markereffekte werden in
einem selbstlernenden integrierten System
geschatzt, nachgebessert und optimiert.

Bel hoher Informationsdichte und friher
Information ist MAS nicht Uberlegen, da
wegen der hohen Kosten der DNA-Analyse
der geringe Informationszuwachs zu teuer
erkauft wird.




Es gibt viele Wege, dem Ziel naher zu kommen.

Man sollte aber immer prufen, ob
L e




Entwicklung der Rickbiss Frequenz beim Rottweiler




Nun sind SIE dran!

Danke fir die Einladung und Ihr Interesse!







